








































































































































































专利名称(译) 多参数全面分析核酸以及同样样品上的形态学特征

公开(公告)号 CN1610752A 公开(公告)日 2005-04-27

申请号 CN02826131.3 申请日 2002-10-28

[标]发明人 SM奥哈拉
D兹维茨
B福尔克

发明人 S·M·奥哈拉
D·兹维茨
B·福尔克

IPC分类号 C12N15/09 C12Q1/68 G01N33/53 G01N33/543 G01N33/553 G01N33/574 G01N37/00 C12Q1/00 
C07H21/04 C07K16/00

CPC分类号 G01N33/57488 G01N2550/00 C12Q2600/158 C12Q1/6806 G01N33/54326 A01N1/00

优先权 60/330669 2001-10-26 US
60/369945 2002-04-04 US

外部链接  Espacenet SIPO

摘要(译)

公开了一种高敏感性的分析法，其利用了一种方法来从血液中发现的稀
有细胞和稀有转录本进行基因特异性的mRNA库的引物扩增。该分析法
通过免疫磁法富集的方式可以检测到1到10个细胞分离的稀有的mRNA
(10个拷贝/细胞)。该分析法是多重PCR的改进，可以有效检测血液中的
循环癌细胞的稀有编码序列。该方法适用于分离自组织或体液的的细胞
的分析，以及作为临床检测各种癌的辅助手段，包括循环癌细胞的早期
检测和分类。以传统的或者微阵列方式进行的细胞核酸和蛋白质图谱的
监视，有助于治疗介入的管理，包括病情分期、治疗响应的监测、症状
缓解的确认以及恢复的检测。

https://share-analytics.zhihuiya.com/view/31b53947-0b6f-4451-a14c-a0411c07332b
https://worldwide.espacenet.com/patent/search/family/026987390/publication/CN1610752A?q=CN1610752A
http://epub.sipo.gov.cn/tdcdesc.action?strWhere=CN1610752

